BIOINFORMATIKA — ZADANI
3. SAMOSTATNE PRACE

Skladani sekvenci



Podminky

Ukoly budete odevzddavat na 13. cvieni, pfi¢emZ pro
pozdni odevzddni budou platit podminky na webu Marka
Cravena | ) - za kazdy den navic se vdm bude odeditat

1 bod.


http://www.biostat.wisc.edu/bmi576/hw.html

Skladdni sekvenci

1. Mdme ddny ndsledujici 3-mery:
{AGT, AAA, ACT, AAC, CTT, GTA, TTT, TAA}

Zkonstruujte graf prekryvu (,overlap graph”) a naleznéte hamiltonovskou cestu
(obsahujici 7 hran). Zapiste nadsekvenci odpovidaijici této hamiltonovské cesté).

2. Mdme zaddno ndsleduijici spektrum:
S = {ATG, GGG, GGT, GTA, GTG, TAT, TGG}

Ukazte, jak l1ze pomoci metody zalozené na eulerovskych tazich
nalézt sekvenci s takovou, Ze Spectrum(s,3) = S (nepovinné: jak Ize nalézt
vsechny takové sekvence?).

3. Vyberte si jeden z postupU uvedenych vyse a zautomatizujte jej (1.
napiste program pro feseni Gloh daného typu). V pripadé, ze si zvolite
prvni moznost, tak nezapomeinte hledat optimalni Hamiltonovksou cestu.
K tomu muzete vyuzit napfiklad Torsche toolbox katedry Fidici techniky

( ).


http://rtime.felk.cvut.cz/scheduling-toolbox/
http://rtime.felk.cvut.cz/scheduling-toolbox/
http://rtime.felk.cvut.cz/scheduling-toolbox/

